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703228 |coooor [corussa WA WA A Germany (vRW, 2013 [ Fallow deer Nasal swab Trauma (tich damage)
203229 CC0001 CC1-MSSA NIA NIA NIA |Germany (NRW) 2013 Fallow deer Nasal swab Found dead, lung and_intestinal parasitosis
203233 |ccooor [cotussa A nA A Germany (vRw) 2013 [Moutton Nasal swab Laminus, Trauma (shoy
220334 CC0001 CC1-MSSA NIA NIA NIA |German 2013 Mouflon Nasal swab Ovine progressive_
223621 |ccooor [cotussa WA nA A German 2013 [Red fox Nasal swab Trauma (shot
289123 |Cooo01 | CCI-MRSATY, WA MRSA ST |STL NA|NA Austria 2013 [Rook Faccal sample __[N/A
289124 | CCo001 | CCIMRSAIV. WA MRSA-y57 [STL NA|NA Austria 2013 [Rook Faccal sample __[NA
275170 Jccooos [ccsussa WA A TNA Germany (Peitworm] 2012 Brownnare Tissue sample [ Trauma oy
275171 |ccooos [cosuissa A nA A Germany (Pellworm) 2012 Brown har Tissue sample __[Trauma (shoy
112747 | CC0005 |CC5-MSSA NIA NIA NIA Sweden 2007 Grey partridge Lung tissue Py aerosacultis, peritonitis
112752 [coooos _[CoeMSSA NA NA_INA Sweden 2006 Red fox Muscl tssue | Skin leson, phiegmon, sepsis| e AvE
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[ A Twa ustria (Salzbur 15| Mouflon Nasal swab |Enterits
275177 NA NA|NA wstia (Lo M) o015 [ o Nasal swab NA
275167 A H:N/A A ustra 15 Twid boar Skin swab A
170568 WA VA INA Sweden 12 [Harbor porporse —[hean NA
215175 WA NA—INA ria (ower Austrial]2010[Rook Faccal sampie
17084 WA NA_|NA Sweden 05 [uoose ver abscess | Hepaiiis
228658 |ccooz WA NA—INA German 14 Red tox Nasal swab A AvE
289125 | CC0022 CC22-MRSA-IV (PVL+) ST22 NIA NIA Austria 2013 Rook Faecal sample NIA AMB.
289126 | CC0022 CC22-MRSA-IV (PVL+) ST22 NIA A Austria 2013 Rook. iecal sample NIA AMB.
289127 _|Cco022 22 MRSAIY (PVL) S22 NA_|NA Austria 2013 [Rook Faccal sample __[NA AvE
131939 [coozs _[CCasmssA A NA[NA German 2011 [Bacger Phanngeal swab | Trauma roadll)
215165 |ceooso (kB3 A A INa Austria 2012 [armot nestine A
215741 |cooo[ccaomssa A nA_|NA Austria 2015 [Red deer Nasal swab A
120492 [coonss (kEpBaun o (141611213127 |i208 04201717 3131249747.474725 | Germany V) 2010 [Bank vole Faccal sample _[NA
220616 CC0049 | CC49-MSSA (IukF-P83/lukM+) [ST49 14-16-11-2-13-12-14 1208 04-20-17-17-31-31-24-17-17-17-17-25 | Germany (BY) 2010 Bank vole Faecal sample NIA
228549 | coonus (ukE-PB3ukMS) VA [NA NA _[NA German 2014 [wid cat Nosal swab Trauma Goadi)
] B ] i e mang T T T frae e o
215172 [cooss—[Ceasssa NA—|NA ustra (Cower Austria] ]2013 [Rook Faccal sample [WA
275173 |ceooss nA A tria (Cower Austria) |2013 [Rook Faccal sample __[NiA
2151714 |coooss[cCaswssa nA [NA ustra (Cower Austria)_|2013[Rook Facca sample_[NA
170071 [ceooer A [NA Sweden 2012 | Golden eagle Soint Emaciaton tauma
112745 |coooer nA A Sweden 2004 [uoose Earswab Emaciaion AvE
112748 |coooer | cCor-mssa NA|NA Sweden 2006 uoose Ear swan Parasiic abomastts Ave
112750 |ceooer nA A Sweden 2006 [uoose Earswab Nolesions obsered
112762 |coooer nA A Sweden 2008 [uoose Lung ssue i
112163 |coooer | cCor-mssa NA|NA Sweden 2008 uoose Skin swab Ulceratve dematiis AvE
112764 [coooer nA A Sweden 2000 [uoose Lung issue parasitic preumonia, non-purdlent v
170945 [coooer | ccor-mssa NA|NA Sweden 2010 uoose Lvertissue Sepsis
170054 |ceooor nA A Sweden 2010 [uoose Heart pericardis, pertonits
170958 [coooer | cCor-mssa NA|NA Sweden 2011 uoose Skn Dematiis
170963 | coooer nA A Sweden 2011 uoose Sin Chionic dermatiis
170964 |coooer | Ceor-mssa nA [Na Sweden 2011 uoose Sk Paasitc ot witn bacteralinfecton
170965 [ ccooor nA A Sweden 2011 uoose Sin Paasiic dermatiis
170966 |coooer | ccor-mssa nA[Na Sweden 2011 uoose S Chronic dermattis
170974 cco0or nA A Sweden 2012 uoose Sin perasitc ois
170976 _|coooer | ccor-mssa nA[Na Sweden 2012 uoose skin Hyperplastic perascular dematis
112744 cco0e7 nA A Sweden 2004 |Roe deer Lungissue Preumoria
112749 |coooer | ccor-mssa nA [Na Sweden 2006 |Roe deer Avscess Abscess AvE
112757 ccooer nA A Sweden 2007 _|Roe deer Sicn abscess | Skin abscess v
170973 |coooer | ccor-mssa nA[Na Sweden 2012 |Roe deer Lung ssue Preumona
207156 | ceooer nA A Germany (NRW) 2013 [Roe deer Nasal swaly Found dead, lung and iniestinal parasies AvE
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208285 _|ceo1a0 [cowsoumsax: NA—|NA Germany (NRW) 2013 Fallow deer Nasal swa Trauma (shot, enteits
204204 _|ceo130 nA A Germany (vRw) 2013 [Red fox Nasal swa Blunt Trauma, found dead
289122 |ceorz0 nA A Germany (1) 2016 [reagenog Nasal sw Live and apparenty healty indvidual
225779 |ccoz0 nA A Germany (Pellworm) 2012 [Brown hare Tissue sample | 5
225780 _|ccorz0 nA A Germany (Pellworm) 2012 [Brown hare Tissue sample [ Trauma (shot
170050 |ccota0 [cousoursax: tsss|oesz 1705172575 1607 Sweden (Gotiand 2011 [reagenog Sian esion Difuse dermaits, diahoea; euthanised
179009 [ocoiso [cctsowRsax ErECEEEE Sweden 2005 Jriedehoa [keney Fount dead e
16250 [ccous Germany (Lower Saxory) 2013 [wild boar Nosal swab shoy
201761 |ceoias[ccuszussa Germany (W& 013 [Roe deer Nasal sway Trauma (shot), cachera, lung and intestinal parasiosis
213103 [ccoz Germany (vRw) 2013 [Roe deer Nasal swab Sauamous cell carcinoma at he neck Ave
21573 |ccoias[cowszussa ustra (Salzburg) 2015 |Roe deer Nasal sway A
215731 _|ccoiz tria (Salzb 2015 [Roe deer Nasal swa A
215738 |ccoias [ccuszussa ustra (Saizburg) 2015 |Roe deer Nasal swas A
215739 |ccoiz A tria (Salzb 2015 Chamois Nasal swab A
112755 [ccoias[ccouszussa ST2iTT (06664627507 Sweden 2007 vute Swan Lver tissue Sepsis
[z2518Jcconss[ccassumsavivy [Se [sssmsssisess Germany Feltworm) 2012 [Brown hare Tissuo sangle [
128150 [stozs [srazswmssa A [a Germany (1) 2010 [Bagger Nasal swa Trauma (oadkil)
86991 ST0425 ST425 (TH) 2006 Badger Nasal swab_ Generalised ulcerations
110756 [stoazs [srazswmssa A A Sweden 2007 |Bagger Lver tssue Nolesions absened
195207 5T042: NIA NIA |Germany (NRW) 2013 \Wild boar Nasal swab_ Found dead, pneumonia, parasitosis, lar in liver
223500 [stoazs [srazswmssa A [a German 2013 [Red fox Nasal swas Trauma (shoo, scabies
215740 [stoazs[sazswmssa A A ustia (Saizburg) 2013 [Red veer Nasal swa A
174889 ST0425 NIA NIA |Germany (TH) 2012 Red deer Nasal swab Tr (shot)
203280 [stoszs [srazswmssa Germany (NRW) 2013 [Roe deer Nasal swan Trauma (shot) rumenits
203242 5T042: |Germany (NRW) 2013 Roe deer Nasal swab (shot), lung wurms, enteritis_
203263 [stoazs [srazsmssa Germany (vW) 2013 [Roe deer Nasal swan Found gead, cause unknown
207951 ST0425 |Germany (NRW) 2013 Roe deer Nasal swab_
207081 [SToszs[sazswmssa Germany (NRW) 2013 [Roe deer Nasal swan A
195212 ST0425 |Germany (NRW) 2012 Roe deer Nasal swab_ | Very old animal, found dead, lung neoplasm, indigestion
105206 [SToazs [srazemssa Germany (vRW) 2013 [Roe deer Nasal swan Found gead, metabolc
105202 [sToazs[srazewssa Germany (NRW) 2013 [Roe geer Nasal swa Found gead.blunt head trauma
216042 ST0425 |Germany (NRW) 2013 Roe Deer. Nasal swab_ Found dead, verminous pneumonia_
223508 [stoazs [srazswmssa Germany (vaw) 2013 [Roe Deer Nasal sws neumonia
223612 ST0425 |Germany (NRW) 2013 Roe Deer. Nasal swab_ Found dead, lung and intestinal parasitosis_
22573 [stoazs [srazswmssa Germany (vaw) 2013 [Roe Deer Nasal swan Found gead.vauma
230321 5T042: |Germany (NRW) 2014 Roe deer Nasal swab_ Found dead, pneumonia, lung and intestinal parasitosis.
232368 [stoszs [srazswmssa Germany (vW) 2014 [Roe deer Nasal swan Found gead_pumonary mycetoma
204215 ST0425 |Germany (NRW) 2013 Roe deer Nasal swab_ Killed, cerebral abscess
200218 [SToazs [srazemssa Germany (NRW) 2013 [Roe deer Nasal swan Found gead, demodicost. lung and intestnal arasitoss
204222 ST0425 |Germany (NRW) 2013 Roe deer Nasal swab_ Found dead,
200206 |SToazs [sazsmssa Germany (vW) 2013 [Roe deer Nasal swan Trauma (shot), myosits, lung worms
204906 5T042: |Germany (NRW) 2013 Roe deer Nasal swab_ T (shot), dermal parakeratosis
200008 [SToa2s[STazsmssa Germany (vaw) 2013 [Roe deer Nasal sway Trauma (shot) lung and intestinal parastoss, mild foca non suppuratve encephaltis
206170 _|ST0425 | ST425-MSSA Germany (NRW) 2013__|Roe deer Nasal swab Found dead; lung and intestinal parasitosis
[Borres—[oroise—[STasmcsa Germany (vRw) 2013 [Roe aeer s Found gead cachexia,lung and intestinal parastos's
240048__|CC599 Germany (TH) 2014 |Hedgehog Pharyngeal swab | Tr
225730 |cooeoz Germany (88] 2013 |Red kite ound swat Bulous eruption at the knee
112746 |cooser Sweden 2004 |Green wooapecker [Lner ussue Enertus
112754 | CC0692 CC692-MSSA | Sweden 2007 |Common magpie Abscess Avian pox
112158 _[CCo6oz | cCovzMSSA Sweden 2007 [Great e Lvertissue Avan pox AvE
112750 [coose2 |ccez Sweden 2008 | Common magpie |Lier tissue. Avian pos AvE
124745 |cooer [ccsszussa Sweden 2008 [whtetailed Eagle | spieen ussue | Sepsis Ave
170952 CC0692 CC692-1 | Sweden 2010 Tawny owl | Tongue Necrotizing pharyngitis AMB.
170053 |ccossr [ccsszussa Sweden 2010 [Common magpte [spieen stomatts
170970 CC0692 CC692-MSSA sweden 2012 olden eagle oint Emaciation, trauma_
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ermany (BY) 2010 [Bank vole accal sample NA
ermany (M) 2010 _[Bank vole ‘aecal sample NIA
weden 5063 [Brownbars e Vulile Sbcesses I unas.Tear. o Ho0Es, G0 TEcton Wil Franciela Warersss AVE
weden 2011 [Brown hare pieen Wuliple abscesses i nfemal organs, messnterium, spieen
ST2601 Sueden_Skane 2010 [Moose. emale cal | avscess Larae abscess on the nant hook
[ST2691-MSSA ST2601 en. 2011__|Moose, male calf kin Found dead with pneumonia and sepsr
ST2279-MSSA ST2279 [10: Sweden 2006 | Lynx Liver tissue ‘Sarcoptic mange.
[ST2279 MSSA ST2279_|102.1466.18.7.50-2 Sweden 2008__|Reindeer Eye Keratitis AMB
6:79-6-2-13-50-48 [Germany (NRW) 2014__|Wild cat Nasal swab Tr (roadkil)
6-380-6-18-62-70-406 (Germany (NRW) 2013 | Sikadeer Nasal Swab Found dead
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203228 _|cCo001 | CCLmSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
203229 _|ccooo1 _|ccimssa NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nee |
203233 |ccooo1 |ccimssa NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
220334__|ccooo1 | ccimssa NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nee |
223621 |ccooo1 | ccimssa NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
289123 |CCO001 | CCLMRSAV, WA MRSA-1/57 NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG T | nec |
(CCLMRSAV, WA MRSA-/57 NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I | nec |
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ccsMssA AvE NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec | | nec |
cCs MssA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I |___nec |
CCoMSSA AME NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
cCrMSSA AVB NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
CCaMSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
cc MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nee |
S5 NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
oSS AV NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
[CC12-MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CC15-MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
[CC15-MSSA NEG NEG AME NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
CC22.MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CC22 MRSAV (PVLH) NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CC22 MRSAV (PVLH) NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CC22 MRSAIV (PVLY NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | __nec | nec | nec |
25 MSSA AVE NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
[CC30-MSSA (1ukF-PB3IUKM) NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec | nec |
cC30 mssA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec | __nec |
[CCA9-MSSA (IukE-PB3/IukMY) NEG AMB NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG [ nec | NEG
(CCA9 MISSA (IuKF-PB3/ukM:) NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
[CCA9-MSSA (ukF-P83/IukMY) NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CC59 MSSA AVB NEG NEG NEG NEG NEG AvB NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CCB8-MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG. NEG. NEG. NEG.
ccasmssA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccss MSsA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CCo7-MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CCoT-MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccor-mssA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccormssA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CCoT-MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccor-mssA AMB NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccormssA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccor-mssA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccormssA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccor-mssA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccormssA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccor-mssa NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | e |
ccormssa NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
ccor-mssA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | e |
ccormssa NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccor-mssA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | e |
ccormssa NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccor-mssa NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | e |
ccormssa AvB NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccor-mssa NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | e |
ccormssa A NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ccor-mssA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | e |
cc: NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CCO7-MSSA [corAA] NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
130-MSSA (IukE-PBI/M NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CC130MRSAXI NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG T | nec |
cc: NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
cc: NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
cc: NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
cc: NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec | | nec |
|CC130-MRSAXI NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
CC130MRSAXI NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
M NEG AMB NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CC133-MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | e |
M NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
cC133MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG T | nec |
M NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
cC133MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG T | nec |
cciasm NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
cC133MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG |__nec | | nec |
[CC398 MRSAVAVT. NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST425MSSA AV NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nee |
NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST4z5 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
AMB NEG AvB AvB NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST425 MSSA AvE NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG AMB NEG NEG NEG NEG NEG NEG I
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST425 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG | nec |
(CC599 MRSAXI NEG AV AV NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CCoazM: NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CCo92MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CCo92.MSSA AVB NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CC692.MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CCozM: NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CCo92MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
cCo2M: NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CCo92MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CCo92.MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CC707:MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST890 MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
CC1956MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
ST2425MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
170957 _|sToazs |SToa25MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
170047 _|ST2601 _[ST2601MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
170961 _|ST2691 | ST2691-MSSA NEG AMB. NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG. NEG. NEG. NEG.
112753 __|ccarer_[st2279.MsSA NEG AVB NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
112761 _|ccarer_|st2279 MssA NEG AME NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
228651 |ST2963 | ST2063MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG
203244 |ST3237 _|ST9237-MSSA NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG NEG nEG  |NNNNPGSINN  nec NEG NEG NEG NEG NEG
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